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El	término	par	de	bases	alude	a	los	bloques	que	construyen	las	cadenas	de	ADN.	Apareamiento	Wobble	Apareamiento	Wobble	El	apareamiento	wobble	(también	apareamiento	por	balanceo	o	apareamiento	titubeante)	se	da	bastante	menudo	en	el	ARN,	se	refiere	a	la	pareja	formada	entre	guanina	y	uracilo,	G-U.	(1976).	Consultado	el	16	de	julio	de
2012.		↑	«The	finished	length	of	the	human	genome	is	2.86	Gb».	Las	bases	de	una	hebra	de	ADN	se	aparean	intermolecularmente	con	bases	de	su	hebra	complementaria,	mientras	que	en	los	ARN	de	cadena	sencilla	el	apareamiento	se	da	intramolecularmente	entre	regiones	complementarias	cercanas	dentro	de	la	misma	hebra.	La	desnaturalización,
por	otro	lado,	es	el	proceso	por	el	cual	moléculas	hibridadas	se	separan.Tanto	las	hibridaciones	del	ADN	como	la	del	ARN	son	relativamente	estables	a	temperatura	ambiente	y	es	necesario	aumentar	la	temperatura	para	desnaturalizarlas.	La	estructura	en	doble	hélice	del	ADN,	con	el	apareamiento	de	bases	limitado	(	A-T;	G-C	),	implica	que	el	orden	o
secuencia	de	bases	de	una	de	las	cadenas	delimita	automaticamente	el	orden	de	la	otra,	por	eso	se	dice	que	las	cadenas	son	complementarias.	El	carácter	complementario	de	este	apareamiento	proporciona	también	un	mecanismo	de	replicación	y	transcripción:	procesos	esenciales	en	la	transferencia	y	el	procesamiento	de	la	información	genética.
«Finishing	the	euchromatic	sequence	of	the	human	genome».	12	de	junio	de	2006.	El	alto	contenido	de	GC	aumenta	la	temperatura	de	desnaturalización,	por	lo	que	los	genomas	de	organismos	extremófilos	como	Thermus	thermophilus	son	particularmente	ricos	en	GC.	Cada	uno	de	los	nucleótidos	de	una	hebra	es	complementario	o	interacciona	con	un
nucleótido	específico	de	la	otra	hebra,	y	así	se	mantiene	unida	la	doble	hélice.	Entre	ellas	se	encuentra	el	apareamiento	wobble	(común	en	el	ARN),	apareamiento	Hoogsteen	(encontrado	en	triples	hélices	de	ADN	y	varios	ARN),	apareamiento	con	azúcar	orientada	en	cis	o	trans,	entre	otras.	La	temperatura	a	la	cual	esto	ocurre	es	específica	de	cada
complejo	de	moléculas	y	está	determinada	por	la	longitud	de	las	cadenas,	la	cantidad	de	bases	no	apareadas	y	el	contenido	GC.	Enlaces	de	hidrógeno	y	estabilidad	Los	enlaces	de	hidrógeno	rigen	las	interacciones	de	apareamiento	de	las	bases.	Consultado	el	16	de	julio	de	2012.		↑	International	Human	Genome	Sequencing	Consortium	(2004).	En	cada
azúcar,	hay	anclada	una	de	las	cuatro	bases	nitrogenadas:	adenina	(A),	citosina	(C),	guanina	(G)	o	timina	(T).	Una	vez	conocida	la	secuencia	de	las	bases	de	una	cadena	,se	deduce	inmediatamente	la	secuencia	de	bases	de	la	complementaria.	Otros	apareamientos	Existe	una	gran	diversidad	de	apareamientos	posibles	que	han	sido	reportados	en	tanto
en	la	naturaleza	como	en	construcciones	sintéticas.	Conocer	esta	secuencia	de	bases,	es	decir,	secuenciar	un	ADN	equivale	a	descifrar	su	mensaje	genético.	Hibridación	y	desnaturalización	La	hibridación	se	refiere	al	proceso	por	el	cual	dos	(o	más)	hebras	complementarias	de	ADN	o	ARN	se	unen	a	través	de	apareamiento	de	bases.	Si	aprietas	aqum,
veras	una	buena	molicula	de	ADN.	El	ADN	con	alto	contenido	de	GC	es	más	estable,	y	esto	es	afecta	la	energía	de	desnaturalización,	importante	en	procesos	como	la	PCR.	Las	moliculas	se	replican	de	un	modo	semiconservativo.	El	resultado	final	son	dos	moliculas	idinticas	a	la	original	Un	par	de	bases	es	un	par	de	bases	químicas	que	interaccionan
entre	ellas.	El	orden	en	el	que	aparecen	las	cuatro	bases	a	lo	largo	de	una	cadena	en	el	ADN	es,	por	tanto,	crítico	para	la	célula,	ya	que	este	orden	es	el	que	constituye	las	instrucciones	del	programa	genético	de	los	organismos.	Si,	en	cambio,	hay	una	T,	su	pareja	en	la	otra	hebra	será	la	A.	(24	de	marzo	de	2011).	Sarah	A.	El	modelo	de	la	doble
hélicede	Watson	y	Crick	ha	supuesto	un	hito	en	la	historia	de	la	Biología.	Fue	propuesto	por	primera	vez	por	Crick	para	explicar	el	apareamiento	codón-anticodón	en	los	ARN	de	transferencia	(ARNt)	y	ha	sido	confirmado	en	casi	todas	las	clases	de	ARN	en	los	tres	dominios	filogenéticos.	Si	estás	detrás	de	un	filtro	de	páginas	web,	por	favor	asegúrate
de	que	los	dominios	*.kastatic.org	y	*.kasandbox.org	estén	desbloqueados.	REPLICACISN	DEL	ADN	Es	la	capacidad	que	tiene	el	ADN	de	hacer	copias	o	riplicas	de	su	molicula.	Como	medida	El	tamaño	de	un	gen,	de	un	genoma	o	de	fragmentos	de	ADN	es	a	menudo	medido	en	pares	de	bases	(bp	por	sus	siglas	en	inglés,	base	pairs)	ya	que	el	ADN	es	de
doble	cadena.	Este	proceso	es	fundamental	para	la	transferencia	de	la	informacisn	genitica	de	generacisn	en	generacisn.	Podemos	contar	el	ADN	y	la	cantidad	de	ADN,	o	su	longitud,	usando	los	pares	de	bases.	El	apareamiento	de	bases	puede	ser	intermolecular	o	intramolecular.	doi:10.1038/nature03001.		↑	Cockburn,	Andrew	F.;	Jane	Newkirk,
Mary;	Firtel,	Richard	A.	La	molécula	de	ADN	está	constituída	por	dos	largas	cadenas	de	nucleótidos	unidas	entre	sí	formando	una	doble	hélice.	El	primer	patrón	de	apareamiento	modelado	por	Watson	y	Crick	describe	la	interacción	G-C(guanina-citosina),	A-T(adenina-timina)	y	como	consecuencia	la	estructura	de	doble	hélice	del	ADN.	De	este	modo,
cuando	hablamos	de	un	gen	y	queremos	describir	cómo	es	de	grande,	podríamos	decir	que	este	gen	tiene	una	longitud	de	mil	pares	de	bases.	Sólo	se	pueden	formar	establemente	aquellos	pares	con	la	correspondencia	geométrica	apropiada	entre	los	donantes	y	aceptores	del	puente	de	hidrógeno.	Cada	hebra	está	formada	por	la	alternancia	de	un
azúcar	(desoxirribosa)	y	un	grupo	fosfato.	Bates,	M.S.	Chief	Office	of	Communications	Apareamiento	Watson	y	Crick	de	Adenina	y	Timina	El	apareamiento	de	bases	se	refiere	a	la	interacción	entre	bases	nitrogenadas	que	da	origen	a	las	formas	hibridadas	o	plegadas	de	los	ácidos	nucleicos,	tanto	el	ADN	como	el	ARN.	doi:10.1016/0092-8674(76)90043-
X.		Datos:	Q21481789	Obtenido	de	«	If	you're	seeing	this	message,	it	means	we're	having	trouble	loading	external	resources	on	our	website.	Si	se	trata	de	un	gen	muy	largo,	podría	tener	10.000	pares	de	bases	o,	lo	que	es	equivalente,	10	kilobases.	Strategicgenomics.com.	Se	estima	que	el	genoma	humano	haploide	(23	cromosomas)	tiene
aproximadamente	3.2	mil	millones	bases	que	codifican	entre	20,000–25,000	proteínas.[2][3][4]	Una	kilobase	(kb)	es	una	unidad	de	medida	en	la	biología	molecular	igual	a	1000	pares	de	base.[5]	Referencias	↑	Peter	Yakovchuk,	Ekaterina	Protozanova	and	Maxim	D.	Entonces,	el	número	de	pares	de	bases	contabiliza	el	número	de	nucleótidos	en	una	de
las	hebras.	Este	incremento	en	estabilidad,	sin	embargo,	no	está	dado	por	los	puentes	de	hidrógeno,	sino	por	las	interacciones	de	apilamiento	entre	estas	bases.[1]	Tipos	de	apareamiento	Apareamiento	Watson	y	Crick	Apareamientos	Watson	y	Crick	Pares	de	bases	formados	entre	una	purina	y	una	pirimidina:	La	adenina	se	aparea	con	la	timina	A-T	(en
ADN)	mientras	que	la	citosina	se	aparea	con	la	guanina	G-C.	↑	Moran,	Laurence	A.	Nature	431	(7011):	931-45.	La	doble	hilice	se	separa	y	cada	una	de	las	cadenas	sirve	de	molde	para	la	smntesis	de	una	nueva	cadena	complementaria.	Si,	por	ejemplo,	tenemos	una	G	en	una	hebra,	en	la	otra	hebra	siempre	habrá	una	C	con	la	que	interactúa.	Por	otro
lado,	las	regiones	en	el	genoma	que	requieren	ser	separadas	frecuentemente	tienen	bajos	contenidos	de	GC	(tal	es	el	caso	de	la	caja	TATA).	Las	interacciones	entre	las	bases	se	dan	a	través	de	puentes	de	hidrógeno	entre	regiones	específicas.	«Organization	of	the	ribosomal	RNA	genes	of	dictyostelium	discoideum:	Mapping	of	the	nontrascribed	spacer
regions».	Así,	los	nucleótidos	siempre	se	complementan.	Estos	procesos	son	también	relevantes	en	el	diseño	de	iniciadores	y	para	reacciones	de	PCR.	Las	dos	hebras	se	mantienen	juntas	gracias	a	los	puentes	de	hidrógeno	entre	las	bases	complementarias,	es	decir,	la	adenina	con	la	timina,	y	la	citosina	con	la	guanina.	Podemos	imaginar	que	la	doble
hélice	de	ADN	es	como	una	escalera	de	mano,	donde	los	pasamanos	son	las	dos	hebras	enrolladas	entre	sí.	Así,	cada	molécula	de	ADN	está	formada	por	dos	hebras,	y	hay	cuatro	tipos	de	nucleótidos	presentes	en	el	ADN:	A,	C,	T	y	G.	Este	apareamiento	puede	darse	entre	dos	extremos	Hoogsteen	o	entre	un	extremo	Hoogsteen	y	un	extremo	Watson	y
Crick.	Sandwalk.blogspot.com.	«The	total	size	of	the	human	genome	is	very	likely	to	be	~3,200	Mb».	La	estructura	de	un	determinado	ADN	está	definida	por	la	"secuencia"	de	las	bases	nitrogenadas	en	la	cadena	de	nucleótidos,	residiendo	precisamente	en	esta	secuencia	de	bases	la	información	genética	del	ADN.	Las	dos	cadenas	de	nucleótidos	que
constituyen	una	molécula	de	ADN,	se	mantienen	unidas	entre	sí	porque	se	forman	enlaces	entre	las	bases	nitrogenadas	de	ambas	cadenas	que	quedan	enfrentadas.	Apareamiento	Hoogsteen	Sucede	cuando	los	puentes	de	hidrógeno	se	forman	en	el	extremo	de	la	hendidura	mayor,	y	permite	apareamientos	tales	como	A-T	Específicamente	ocurre	en	una
región	de	la	molécula	llamada	extremo	Hoogsteen,	que	en	las	purinas	consiste	de	la	posición	N7	de	la	como	aceptor	de	enlace	de	hidrógeno	y	el	grupo	amino	C6	como	donador.	Por	lo	tanto,	usamos	el	par	de	bases	como	una	unidad	para	medir	el	ADN	y	el	ARN,	y	también	para	describir	la	relación	entre	las	bases	nitrogenadas.	PMID	15496913.	Frank-
Kamenetskii.	Cell	9	(4):	605-613.	La	unión	entre	los	pares	de	bases	corresponde	al	peldaño	de	la	escalera.	La	unión	de	las	bases	se	realiza	mediante	puentes	de	hidrógeno,	y	este	apareamiento	está	condicionado	químicamente	de	forma	que	la	adenina	(A)	sólo	se	puede	unir	con	la	Timina	(T)	y	la	Guanina	(G)	con	la	Citosina	(C).

Inicios.	Durante	treinta	años	la	mayor	parte	de	la	secuenciación	de	ADN	se	llevó	a	cabo	con	el	método	de	terminación	de	la	cadena	desarrollado	por	Frederick	Sanger	y	colaboradores,	en	1975.	[2]	[3]	Antes	del	desarrollo	de	métodos	rápidos	de	secuenciación	del	ADN	a	principios	de	los	70	por	Sanger	en	Inglaterra	y	Walter	Gilbert	y	Allan	Maxam	en
Harvard,	[4]	[5]	se	utilizaban	varios	...
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